
一

724 一  重庆医科大学学报2010年第 35卷第5期 (Journal of Chongqing Medical University 2010．Vo1．35 No．5) 

：麟 研究 文章编号：0253—3626(2OLO)O5—0724—03 

重庆麻鸭乙型肝炎病毒感染率流行病学调查研究 

刘英果，姚云清 

(重庆医科大学附属第一医院感染科 ，重庆 400016) 

【摘 要】目的：调查研究重庆地区成年麻鸭鸭乙型肝炎病毒(DuckhepatitisB virus，DHBV)感染率及其季节差异性，为优化DHBV 

研究模型奠定基础。方法：2009年春季与夏季随机采集重庆麻鸭血清560份，采用随机引物法地高辛素标记DHBVDNA探针，斑 

点杂交检测麻鸭血清DHBV DNA感染率。结果：重庆地区麻鸭春季DHBV感染率为 1．82％，夏季DHBV感染率为5．26％，后者显 

著高于前者(P<0．05)。结论：重庆地区成年麻鸭 DHBV感染率夏季高于春季，但均低于国内其他地区鸭 DHBV感染率。 
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Epidemiological study on infection rate of duck hepatitis B virus in Chongqing 

LIUYing-guo，etal 

(Department ofInfectious Diseases，the First Affiliated Hospital，ChongqingMedical University) 

【Abstract]Objective：To study the infection rate of Chongqing duck hepatitis B virus(DHBV)in Chongqing and its seasonal difference in 

adult ducks，in order to optimize DHBV research mode1．Methods：560 serum specimens of Chongqing ducks were coHected randomly 

from a duck farm in Spring and Summer of 2009．Duck hepatitis B virus DNA was detected by dot blotting，with DNA probe labelled with 

digoxigenin．Results：The infection rate of duck hepatitis B virus WBS 1：82％ in Spring and 5．26％ in Summer．with the lath being 

significantly higher than the former(P<0．05)．Conclusion：The infection rate of duck hepatitis B virus in Chongqing area is higher in 

Summer than that in Spring，but both are lower than that in other areas of China． 
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乙型病毒性肝炎是一种呈全球分布 ，严重危害人民身体 

健康的常见传染病，全球每年约 5千万新近感染乙型肝炎病 

毒(Hepatitis B Virus，HBV)病例『1】。世界卫生组织最新统计表 

明，大约有 3．74亿人(占世界总人口的6．4％)为 HBV慢性感 

染者。每年由HBV引发肝脏相关疾病导致死亡的人数达到 

一 百万[21。乙型病毒性肝炎的致病病毒为HBV，HBV为一嗜 

肝 DNA病毒，由于受 HBV宿主范围(主要是人和黑猩猩)的 

限制及缺乏HBV体外培养系统，人们对乙型病毒性肝炎的 

研究受到阻碍。因此，人们开始寻找类似于 HBV的其它动物 

肝炎病毒 用于研究。早在 1980年 SummersfS]曾自33份中国 

广东鸭血清中发现 1 1份有类似人 HBV的病毒。Mason等|41 

自美国饲养的 19世纪传人美国的北京鸭血清中发现有内源 

性DNA多聚酶活性的DNA病毒，大量病毒DNA存在于肝 

脏，其生物学特性与 HBV相似，命名为鸭乙型肝炎病毒 

(Duck hepatitis B virus，DHBV)。DHBV在形态、结构、复制、组 
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织亲和性等生物学特性等方面与HBV十分相似[5】，且其自然 

宿主鸭的分布广泛经济便宜、容易饲养 ，所以感染 DHBV鸭 

的动物模型，近十几年来已越来越多地被用于探讨 HBV发 

病机理及筛选抗肝炎病毒药物的研究。 

本研究旨在调查研究重庆地区成年 DHBV感染率及其季 

节差异性 ，为优化 DHBV研究模型奠定基础。 

1 材料与方法 

1．1 材料 

1．1．1 主要试剂 Pyrobest DNA聚合酶、dNTP、DNA Fragment 

Purification Kit、核酸分子量标准均购自大连宝生物(TAKARA) 

公司；随机引物法高效地高辛标记和检测试剂盒购自Roche公 

司；柱离心式质粒抽提试剂盒购自上海生工公司。 

1．1．2 菌种 、质粒、血清 大肠杆菌 DH5 Ot菌株和重组质粒 

pGEM—DHBV 由重庆医科大学感染性疾病分子生物学重点 

实验室保存。重庆地区某一麻鸭养殖场，经胫静脉采集成年 

麻鸭(2—3月龄)血清560份。 

1．1．3 引物 根据已知重组质粒(pGEM—DHBV )的序列 ， 

设计了位于s区内的两条引物，可以扩增出长约1 800bp的 






